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基于网路药理学方法预测青风藤药理机制
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摘　要：目的 应用网络药理学方法预测青风藤可能的药理机制，为该药物的合理使用和深度研发提供新的

研究策略。方法 借助中药系统药理学数据库（ＴＣＭＳＰＴＭ），挖掘青藤碱中已知化合物的生物学信息，筛选相似

药物及与青藤碱相关性高的疾病，获取高相似度药物的编号和高相关性疾病的对应靶标，构建青风藤化合物靶

标“成分－靶点－疾病”相互作用网络。结果 除已知的抗类风湿等药理作用外，青风藤在肿瘤、自身免疫性疾病

等领域发挥作用；青风藤化合物成分青藤碱与１６－ｅｐｉ－Ｉｓｏｓｉｔｓｉｒｉｋｉｎｅ在治疗多种自身免疫性疾病中发挥作用。

结论 网络药理学研究方法挖掘青风藤既有知识之间的联系，通过分析对应靶标间相互关系及直接作用模式，揭

示潜在的抗肿瘤、抗炎等活性，为其相应的分子药理机制研究提供新的方向。
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　　中国药典中记载的药用青风藤来源于防己科
植物青藤 Ｓｉｎｏｍｅｎｉ－ｕｍａｃｕｔｕｍ（Ｔｈｕｎｂ．）Ｒｅｈｄ．
ｅｔＷｉｌｓ．及毛青藤 Ｓ．ａｃｕｔｕｍ（Ｔｈｕｎｂ．）Ｒｅｈｄ．ｅｔ
Ｗｉｌｓ．ｖａｒ．ｃｉｎｅｒｅｕｍＲｅｈｄ．ｅｔＷｉｌｓ．的干燥根茎。
本研究收集的青风藤的１６个已知化学成分来源于
中药系统药理学数据库（ＴＣＭＳＰＴＭ）。基于青风藤
药效物质基础本研究建立并分析青风藤药物 －靶

点－疾病网络，通过应用网络药理学分析青风藤
的药理作用分子机制，包括药物靶标相互作用网

络的整体特征分析，药物 －靶标 －疾病网络的分
析，新药靶点的预测等。旨在为该药物的合理使

用和深度研发提供新的研究策略 。

１　青风藤药效物质基础
见表１。
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